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Figure 1. Taxonomic organization of coronaviruses. Representative species are indicated for every genus and sub-genus. 
Their hosts and tropism are indicated. Important human pathogens are highlighted in blue.

Figura 1. Organización taxonómica de los coronavirus. Las especies representativas están señaladas para cada género y 
subgénero. Sus hospedantes y tropismo están señalados. Los patógenos humanos importantes aparecen resaltados 
en color azul.
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Figure 2. Schematic representation of corovavirus virions, entry into cells, and generation and activity of neutralizing 
antibodies against protein S triggered by natural infection or an mRNA vaccine.

Figura 2. Representación esquemática de viriones de coronavirus, la entrada a las células y generación y actividad de 
anticuerpos neutralizantes contra la proteína S desencadenada por infección natural o una vacuna de ARNm.

glycoprotein
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Figure 3. SARS-CoV-2 genome organization and design of a mRNA vaccine. Coordinates are based on the reference isolate 
Wuhan-Hu-1 (NC_045512.2).

Figura 3. Organización de genomas de SARS-CoV-2 y el diseño de una vacuna de ARNm. Las coordenadas se basan en el 
aislamiento de referencia Wuhan-Hu-1 (NC_045512.2). 
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Figure 4. Genomic variation in betacoronaviruses. A genomic variation index indicates the proportion of single nucleotide 
et al. (2021).
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Figure 5. Distribution of genomic variation in human betacoronaviruses. Single nucleotide polymorphisms were plotted 

CoV. Two species infecting bats are included for comparison. C) SARS-CoV-2. D) Single amino acid polymorphism 
et al. (2021).

Figura 5. 

A) MERS-CoV. B) SARS-CoV. Dos especies que infectan a murciélagos están incluidas para comparar. C) SARS-

et al. (2021).
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